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Következő generációs szekvenálási adatokon végzett szekvencia-anaĺızis
különféle t́ıpusú mutációkat mutathat ki. Ezen mutációk ritkán járnak
egyértelmű, kórlefolyásra vonatkozó következményekkel.

A rosszindulatú bőrrák (melanoma malignum) adatain végzett ROC
anaĺızis ráviláǵıthat olyan génekre, melyek működése kapcsolatban áll adott
gének mutációs státuszával. Dolgozatomban különféle gének mutációs mintázatai
alapján két osztályba sorolt betegek génjeinek expresszióját hasonĺıtottam
össze. Ez alapján megpróbáltam becslést adni ezek néhány metagénjére,
vagyis azon génekre, melyek kifejeződését a vizsgált gének mutációs státusza
befolyásolja. Ezen információkat alapul véve a túlélésre vonatkozó adatok
seǵıtségével következtetni lehet a genot́ıpus patológiás következményeire.

Az ismertetett eljárás a jövőben egy már két másik rákt́ıpusra működő
(emlő, tüdő), szabadon hozzáférhető internetes felület része lesz. A módszer
képes arra, hogy mutációhoz klinikai következményt tárśıtson, ez nagyban
seǵıti a különböző hajtó-mutációk és jellemző gének kimutatását, vizsgálatát.
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