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Végzettségek:
Babits Mihány Gimnázium, Budapest 1995– 1999
Mérnökfizikus szak

Budapesti Műszaki és Gazdaságtudományi Egyetem,
Természettudományi Kar

1999–2004

Mérnökfizikus M.Sc. 2004

Nyelvi ismeretek:
Cambridge Certificate in Advanced English

(honosítva ÁNyB angol középfokú „C” típusú nyelvvizsgára) 1994
Japanese Language Proficiency Test, Level 3

(honosítva ÁNyB japán középfokú „B” típusú nyelvvizsgára) 1998
ÁNyB japán középfokú „A” 1998
Cambridge Certificate of Proficiency in English 2002

Egyéb ismeretek:
– Többféle programnyelv gyakorlati ismerete, beleértve az assembly, C, Perl, Python, PHP, 

SQL nyelveket.
– Munkatapasztalat üzleti célú webfejlesztésben és webalapú megoldásokban.
– Magas szintű Linux/Unix ismeret és rendszergazdai gyakorlat.
– Tapasztalat HPC klaszterépítésben és elosztott számítások területén.
– Alapvető biokémiai laborismeretek.
– Bioinformatikai programok: ClustalW, TCoffee, HMMER, EMBOSS, Phylip;

szerkezeti biofizikai programcsomagok: GROMACS, MODELLER, AutoDock ismerete.

Szakmai tevékenység:
nyári gyakorlat,

MTA SzBK Enzimológiai Intézet
2003

laborgyakorlat és diplomamunka,
„Flagellinalapú molekuláris objektumok építése”,
MTA SzBK Enzimológiai Intézet

2003–2004

Ph.D. kurzus és kutatómunka,
MTA SzBK Enzimológiai Intézet és
Pázmány Péter Katolikus Egyetem, Információs Technológiai Kar

2004–2009

tudományos segédmunkatárs,
MTASE Membránbiológiai Kutatócsoport
Semmelweis Egyetem, Biofizikai és Sugárbiológiai Intézet

2009–

Ph.D. értekezés,
„Az információs entrópia felhasználása polipeptidek 
konformációs sokaságainak és belső dinamikájának jellemzésére”

2011

Szakmai érdeklődési területek:
– Membránfehérjék.
– ABC transzporterek szerkezete és allosztérikus mechanizmusai.
– Durvaszemcsés (coarsegrained) és diszkrét molekuláris dinamikai szimulációs módszerek.
– Molekuláris dokkolás és gyógyszertervezés, nagy áteresztőképességű virtuális szűrési 

eljárások.
– Bioinformatikai algoritmusok és adatbázisok, adatkezelés és adatbányászat.

mailto:ggyimesi@hegelab.org
http://www.hegelab.org/


Egyéb érdeklődési területek:
természettudományok, számítógépek és szoftvertechnológia, Linux, japán nyelv és kultúra, 
zene a klasszikustól az elektronikusig, éneklés kórusban, zeneelmélet, pszichológia és vallás, 
tudományfilozófia.

Közlemények:
• “Calculation of configurational entropy from molecular dynamics trajectories using Gaussian 

mixtures.”
Gyimesi G, Závodszky P, Hegedűs T, Szilágyi A.
beküldés alatt.

• “ATP hydrolysis at one of the two sites in ABC transporters initiates transport related 
conformational transitions.”
Gyimesi G, Ramachandran S, Kota P, Dokholyan NV, Sarkadi B, Hegedűs T.
Biochimica et Biophysica Acta – Biomembranes, 2011 Dec;1808(12):29542964.

• “Enhanced hittolead process using bioanalogues lead evaluation and chemogenomics: 
application in designing selective matrix metalloprotease inhibitors.”
Papp A, Szommer T, Barna L, Gyimesi G, Ferdinándy P, Spadoni C, Darvas F, Fujita T, Ürge L, Dormán G.
Expert Opinion on Drug Delivery, 2007; 2(5):707723.

• “Substrateassisted movement of the catalytic Lys 215 during domain closure: sitedirected 
mutagenesis studies of human 3phosphoglycerate kinase.”
Flachner B, Varga A, Szabó J, Barna L, Hajdú I, Gyimesi G, Závodszky P, Vas M.
Biochemistry. 2005 Dec 27;44(51):1685365.

Előadások:
• “Computational study of the long scale dynamics of ABC transporters.”

7th Annual North American ABC Meeting, NCIFrederick,
Frederick, MD, U.S.A., 2010.

Poszterek:
• “Analysis of mutations in the ABCG subfamily by a novel web application utilizing data mining 

and comparative modeling”
Tordai H, Sarankó H, Gyimesi G, Borsodi D, Sarkadi B, Hegedűs T.
8th Annual North American ABC Meeting, NCIFrederick,
Frederick, MD, U.S.A., 2011.

• “ATP hydrolysis at one of the two sites in ABC transporters initiates transport related 
conformational transitions”
Gyimesi G, Ramachandran S, Kota P, Dokholyan NV, Sarkadi B, Hegedűs T.
4th European Conference on Chemistry for Life Sciences (4ECCLS),
Budapest, Magyarország, 2011.

• “A database with mutagenetic data extracted from the literature for comparative analysis of 
mutations in ABC proteins”
Gyimesi G, Borsodi D, Sarkadi B, Hegedűs T.
4th Annual SFB35 Symposium “Transmembrane Transporters in Health and Disease”,
Bécs, Ausztria, 2011.

• “Characterizing the dynamics of different conformers of ABC transporters”
Gyimesi G, Ramachandran S, Kota P, Dokholyan NV, Sarkadi B, Hegedűs T.
3rd FEBS Special Meeting on ABC Proteins – ABC2010,
Innsbruck, Ausztria, 2010.

• “Simulating small peptides and their assemblies using discrete molecular dynamics”
Gyimesi G, Závodszky P, Szilágyi A.
EBSA Satellite meeting  Computational Biophysics, Imperial College,
London, U.K., 2007.


